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Mi linea de investigacion se centra en el estudio de simbiontes de aves mediante
aproximaciones moleculares y genémicas. Realicé mi tesis doctoral en la Estacién
Biolégica de Doflana (CSIC), donde estudié los procesos eco-evolutivos asociados a la
especiacion por cambio de hospedador en simbiontes altamente especificos (acaros
de las plumas de las aves). Posteriormente, fui investigador postdoctoral en la
University of lllinois at Urbana-Champaign con una beca Marie Sktodowska-Curie
Global, instituciéon con la que mantengo una afiliacion como Research Affiliate desde
2017. En los ultimos afos, mi investigacién se ha orientado al estudio de procesos
evolutivos fundamentales, pero aun poco comprendidos, en sistemas hospedador-
simbionte (piojos de aves, principalmente), incluyendo el papel del microbioma vy,
mas recientemente, la hibridacién y la introgresidon genémica. Actualmente estoy
desarrollando una nueva linea de investigacién sobre adaptacion local genémica al
clima en simbiontes permanentes (GENCLIMLICE), integrando datos gendmicos,
ambientales, experimentales y macroecolégicos dentro de un marco de genémica de
la conservacidon. Ademads, soy coordinador de la Lista Roja del IUCN SSC Parasite
Specialist Group.

My research focuses on the study of bird symbionts using molecular and genomic
approaches. My PhD at the Doflana Biological Station (CSIC) focused on the eco-
evolutionary processes underlying host-shift speciation in highly host-specific
symbionts (bird feather mites). | was a postdoctoral researcher at the University of
lllinois at Urbana-Champaign under a Marie Sktodowska-Curie Global Fellowship,
where | have been a Research Affiliate since 2017. In recent years, my research has
expanded to address fundamental yet poorly understood evolutionary processes in
host-symbiont systems (avian lice, mainly), including the role of microbiomes and,
more recently, hybridization and genomic introgression. | am now developing a new
research line on climate-driven local genomic adaptation in obligate symbionts
(GENCLIMLICE), combining genomic, environmental, experimental, and
macroecological data within a conservation genomics framework. In addition to my
research, | serve as Red List Coordinator for the IUCN SSC Parasite Specialist Group.

Lineas de investigacion

* Ecologia y biologia evolutiva de simbiontes de aves

* Interacciones hospedador-simbionte y coevolucién

* Endosimbiontes y microbiomas en sistemas hospedador-simbionte
* Hibridacién e introgresién en simbiontes especialistas

* Filogendmica y genédmica de poblaciones

* Adaptacion local gendmica al clima y genédmica de la conservacién
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Research lines

* Ecology and evolution of avian symbionts

Host-symbiont interactions and coevolution

Endosymbionts and microbiomes in host-symbiont systems
Hybridization and genomic introgression in highly specialized symbionts
Phylogenomics and population genomics

Climate-driven local genomic adaptation and conservation genomics
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